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OZET

Firsatgi mantarlar, nozokomiyal enfeksiyonlarin 6nemli nedenlerinden biri olup, basta Candida tir-
leri olmak Uzere bircok farkli maya mantari, immiin sistemi baskilanmig hastalardan artan siklikta izole
edilmektedir. Bunlardan bir kismi yaygin kullanilan antifungallere direncli oldugundan, uygun tedaviye
baslamak icin hizli ve dogru tanimlama gereklidir. Bu calismada, Candida tirlerinin tanimlanmasinda
API® ID 32C (bioMerieux, Fransa) ve Phoenix™ Yeast ID Panel (Becton Dickinson Diagnostics, ABD) ticari
tanimlama sistemlerinin karsilastirilmasi ve morfolojik 6zelliklerin tanimlamaya etkisinin degerlendirilmesi
amaclanmistir. Calismaya, Ekim 2013-Ocak 2014 tarihleri arasinda Uludag Universitesi Saglik Uygulama
ve Arastirma Merkezinde yatan 137 hastanin klinik 6rneklerinden izole edilen toplam 211 (111 idrar, 34
kan/vaskiler kateter, 27 iist/alt solunum yolu 6rnegi, 16 apse/ply, 13 bogaz/vajen siiriintlsi ve 10 steril
viicut sivist) maya susu alinmistir. Ornekler kanli agar, kromojenik agar (CHROMagar Candida, BD, ABD)
ve Sabouraud dekstroz agara (SDA) ekilmis ve izole edilen maya kolonileri cimlenme borusu ve misir unu/
Tween-80 agardaki mikroskobik morfolojileri agisindan degerlendirilmistir. Tim suslar ayni zamanda her
iki ticari sistemle de Uretici firmalarin onerileri dogrultusunda tanimlanmistir. Sistemler arasindaki uyum-
suz sonuglar, izolatlarin morfolojik 6zellikleri dikkate alinarak ¢éziimlenmeye calisiimistir. Calismamizda,
izolatlarin 159’u her iki sistemle de ayni sekilde tanimlanmis ve sistemler arasindaki uyum %?75.4 olarak
saptanmistir. Uyumlu tanimlama bulgularina gére en sik izole edilen tir C.albicans (%44.1) olmus, bunu
C.tropicalis (%9.9), C.glabrata (%9.5), C.parapsilosis (%8.5) ve C.kefyr (%8.1) izlemistir. Uyum orani, sik
izole edilen tiirler icin (C.albicans, C.tropicalis, C.parapsilosis, C.glabrata, C.kefyr) %81.7, seyrek izole edi-
len tirler icin (C.krusei, C.lusitaniae, C.inconspicua/C.norvagensis, C.catenulata) ise %38.7 olarak belirlen-
mis ve bu fark istatistiksel olarak anlamli diizeyde yiiksek bulunmustur (p= 0.034; x? test). Tamimlamaya,
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morfolojik bulgularin eklenmesiyle uyum orani artmis (%88.1), ancak bu artis anlamli bulunmamistir
(p= 0.31; x? test). Calismada, 211 izolatin 37 (%17.5)'si kromojenik agar, 50 (%23.7)'si kanl agar ve
124 (%58.8)'li SDA besiyerlerindeki Gremeleriyle tanimlanmis; tanimlama acisindan besiyerleri arasinda
anlaml bir fark saptanmamistir (p> 0.05). Maya mantarlarinin tanimlanmasinda genotipik yontemler
esas olmakla beraber, rutin laboratuvarlarda fenotipik tanimlama daha yaygin olarak kullaniimaktadir. Bu
calismada, genotipik tanimlama yapilmadigi icin kullanilan sistemlerden herhangi biri standart kabul edil-
memis ve bu nedenle 6zgiilliik ve duyarlilik hesaplanmamistir. Buna karsin verilerimiz, calisilan iki ticari
fenotipik tanimlama sisteminin karsilastirilabilir oldugunu ve maya morfolojisinin dikkatli incelenmesiyle
tanimlamanin guvenilirliginin arttigini gostermistir. Sonug olarak, Phoenix™ Yeast ID Panel sisteminin
kullanimi ve yorumlanmasinin kolay olmasi ve API® ID 32C sisteminden daha kisa siirede (48 saate karsi
16 saat) sonug vermesi gibi nedenlerle, bu sistemin rutin laboratuvarlarda kullaniimasinin uygun olacagi
distnulmistir. Ancak yine de hicbir yontemin tek basina guvenilirligi tam olmadigindan, laboratuvar-
larda tur tanimlamasinda dikkatli yorumlama sarttir.

Anahtar sézciikler: Candida; tiir; tanimlama; API® ID 32C; Phoenix™ Yeast ID Panel.

ABSTRACT

Opportunistic fungal pathogens are one of the important causes of nosocomial infections, and seve-
ral different types of yeasts, especially Candida species are increasingly recovered from immunocomp-
romised patients. Since many of the yeasts are resistant to the commonly used antifungal agents, the
introduction of appropriate therapy depends on rapid and accurate identification. The aims of this study
were to compare the commercial identification systems namely API® ID 32C (bioMerieux, France) and
Phoenix™ Yeast ID Panel (Becton Dickinson Diagnostics, USA) for the identification of Candida species
and to evaluate the effect of morphological findings in the identification process. A total of 211 yeast
strains isolated from different clinical samples (111 urine, 34 blood/vascular catheter, 27 upper/lower
respiratory tract, 16 abscess/pus, 13 throat/vagina swabs and 10 sterile body fluids) of 137 patients
hospitalized in Uludag University Health and Research Center between October 2013 to January 2014,
were included in the study. Samples were cultured on blood agar, chromogenic agar (CHROMagar
Candida, BD, USA) and Saboraud'’s dextrose agar (SDA), and isolated yeast colonies were evaluated with
germ tube test and morphological examination by microscopy on cornmeal/Tween-80 agar. The isolates
were identified as well by two commercial systems according to the manufacturers’ recommendations.
Discrepant results between the systems were tried to be resolved by using morphological characteristics
of the yeasts. Of the isolates 159 were identified identical by both of the systems, and the concordance
between those systems were estimated as 75.4%. According to the concordant identification, the most
frequently isolated species was C.albicans (44.1%) followed by C.tropicalis (9.9%), C.glabrata (9.5%),
C.parapsilosis (8.5%) and C.kefyr (8.1%). The concordance rate was 81.7% in identification of frequently
isolated species (C.albicans, C.tropicalis, C.parapsilosis, C.glabrata, C.kefyr), however it was 38.7% for the
rarely isolated ones (C.krusei, C.lusitaniae, C.inconspicua/C.norvagensis, C.catenulata), representing statis-
tical significance (p= 0.034; x? test). Although not significant (p= 0.31; x? test), the rate of concordance
was increased (88.1%), when adding the morphological findings to the identification process. Of 211
isolates 37 (17.5%), 50 (23.7%) and 124 (58.8%) were identified according to their growth characteris-
tics on chromogenic agar, blood agar and SDA, respectively, indicating no statistically significant diffe-
rence between the media (p> 0.05). Although genotypic identification is essential, phenotypic methods
are more commonly used in routine laboratories for the identification of yeast species. However, since
genotypic identification could not be performed in this study, none of the systems were accepted as the
standard method and therefore the sensitivity and specificity of the systems were not calculated. On the
other hand, our data indicated that the two identification systems were comparable and careful observa-
tion of yeast morphology could add confidence to the identification. In conclusion, since the Phoenix™
Yeast ID system was found more practical with easier interpretation, and the results were obtained earlier
than those of the API® ID 32C system (16 hours versus 48 hours), it was thought that Phoenix™ Yeast
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ID system may be used reliably in the routine laboratories. However, as none of the methods evaluated
was completely reliable as a stand-alone, careful evaluation is necessary for species identification.

Key words: Candida; species; identification; API® ID 32C; Phoenix™ Yeast ID Panel.

GIRi$

Son birka¢ dekatta tip alaninda; kemik iligi ve organ nakillerinin yayginlasmasi, yeni
ve gelismis tedavi olanaklariyla kanser ve yogun bakim hastalarinin yasam siirelerinin
uzamasl, genis spektrumlu antibiyotik, kortikosteroid, anti-kanser, immuin baskilayici ilag
ve damar ici kateterlerin sik kullanilmasi gibi uygulamalar mantar enfeksiyonlarinda arti-
sa neden olmus, saprofit olarak degerlendirilen bircok mantar tird firsatgi etken olarak
kargimiza ¢ikmistir'. Firsatci etkenlerin baginda Candida albicans gelmekle birlikte diger
Candida tirleri ve Cryptococcus, Trichosporon, Geotrichum, Rhodotorula, Saccharomyces
gibi diger maya mantarlariyla olusan hastaliklar az degildir>. Bunun &tesinde bazi
Candida tirleri ve nadir mayalarda ciddi antifungal direnc vardir ve erken tedaviye bas-
layabilmek icin tiir diizeyinde belirleme biiyiik &nem tasir’"'3. lyilesme ve mortalitenin
azalmasinda, etkenin tiir diizeyinde belirlenmesinin rolii yadsinamaz.

Basta Candida tirleri olmak tizere maya mantarlarinin tir diizeyinde tanimlanmasin-
da genotipik yontemler esas olmakla beraber, morfoloji ve biyokimyasal analize daya-
nan fenotipik yontemler, rutin laboratuvarlarda daha yaygin olarak kullaniimaktadir.
Tanimlamada kullanilan klasik karbonhidrat asimilasyon ve fermentasyon testleri zaman
alici ve asir yiik getirici oldugundan degisik prensiplere gore calisan ticari tanimlama
sistemleri daha cok tercih edilir. Ticari tanimlama sistemlerinin bir kismi klasik yonteme
benzer sekilde karbonhidrat asimilasyonuna dayanir ve genellikle 48 saat icinde sonuc-
lanir. Diger bir kismi ise karbonhidrat kullaniminin yani sira cesitli substratlarin enzimatik
yikim reaksiyonlarini da kullanarak daha erken (< 24 saat) sonuglanabilmektedir'*6.
Erken sonuglanmasi bu sistemlere bir avantaj saglar. Bu calismada, cesitli klinik 6rnek-
lerden izole edilen Candida tirlerinin tanimlanmasinda, yeni kullanima giren Phoenix™
Yeast ID Panel ile uzun siiredir kullandigimiz API® ID 32C ticari sistemlerin kargilastiriima-
st amaclanmis, morfolojik bulgularin tanimlamaya etkisi incelenmistir.

GEREC ve YONTEM

Calismaya, Ekim 2013-Ocak 2014 tarihleri arasinda, Uludag Universitesi Saglik
Uygulama ve Arastirma Merkezi Mikrobiyoloji Laboratuvarina gonderilen klinik 6rnek-
lerde Ureyen ve farkli yontemlerle tanimlanan 211 maya kolonisi dahil edildi. Kanli
agar (Becton Dickinson, ABD) veya kromojenik agar (CHROMagar Candida, Becton
Dickinson, ABD) veya Sabouraud dekstroz agar (SDA; Becton Dickinson, ABD) besiyerle-
rinde Ureyen stipheli maya kolonileri saf ise direkt tanimlamaya alindi. Karisik iremelerde
ise, her bir farkli maya kolonisi gentamisin/kloramfenikollii SDA besiyerine pasajlandi
ve cogaltildiktan sonra tanimlamaya alindi. Kalite kontroli amaciyla; C.albicans ATCC
10231, Ckrusei ATCC 6258, C.tropicalis ATCC 1021 C.parapsilosis ATCC 22019 ve
C.neoformans ATCC 90112 standart suslari kullanildi.
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Koloni morfolojisi ve mikroskobik gorinimd ile maya olduguna karar verilen
tim kolonilerden, ¢cimlenme borusu (germ tube) testi ve misir unu/tween-80 agara
“Dalmau” ydntemiyle ekim yapildi'”. Ayrica iki ticari tanimlama sistemi Giretici firmalarin
onerileri dogrultusunda calisildi, sonuglarin birbirleriyle uyumlar karsilastirildi ve morfo-
lojik bulgularin tanimlamaya etkisi incelendi. Calismada degerlendirilen yontemlerden
biri, sadece asimilasyona dayanan ve bircok calismada kullaniimis gulvenilir bir tanim-
lama sistemi'* olan API® ID 32C (bioMerieux, Fransa); digeri ise asimilasyonun yani
sira enzimatik reaksiyonlari da kullanan, daha yeni ve deneyimin az oldugu tanimlama
sistemi'® olan Phoenix™ Yeast ID Panel (Becton Dickinson Diagnostics, Sparks, ABD) idi.
API ID 32C sistemi 48 saat, Phoenix Yeast ID Panel ise 16 saat sonra okunarak degerlen-
dirildi. Herhangi bir tanimlama yapilamadigi veya iki sistem tarafindan farkh tanimlama
yapildigi zaman inkiibasyon sureleri, API ID icin 72. saate, Phoenix Yeast ID icin 32. saate
uzatildi ve tekrar degerlendirildi.

istatistiksel analiz icin, yontemler arasindaki uyumun degerlendirilmesinde ki-kare
testi kullanildi ve p< 0.05 degeri anlamli kabul edildi.

BULGULAR

Calismamizda 137 hastaya ait, 111i idrar, 34U kan/vaskuler kateter, 27’si ist/alt solu-
num yolu drnegdi, 16’si apse/ply, 13’U bogaz/vajen sirlintusii ve 10’u steril viicut sivisi
(beyin omurilik sivisi, plevra, periton) 6rneklerinde lireyen toplam 211 maya kolonisi
degerlendirilmistir. Serumda cimlenme borusu olusturan ve olusturmayan tiim izolatlar,
musir unu/tween-80 (MT,) agara ekilmis ve 48 saat sonra incelenmistir. izolatlarin 94
(%44.5)'t cimlenme borusu olusturarak C.albicans veya C.dubliniensis olarak degerlen-
dirilmis ve bunlarin timindn klamidospor olusturdugu saptanmistir.

Candida spp. tanimlamasinda, izolatlarin %75.4 (159/211)'G her iki ticari sistemle
de ayni tiir olarak tanimlanmustir (Tablo 1). iki tanimlama sistemi arasindaki uyum, calis-
mamizda en sik izole edilen ilk bes tir (C.albicans, C.tropicalis, C.parapsilosis, C.glabrata,
C.kefyr) icin %81.7 (147/180); nadir rastlanan diger turler icin ise %38.7 (12/31) olarak
bulunmus, aradaki farkin istatistiksel olarak anlaml oldugu belirlenmistir (p= 0.034).
Cimlenme borusu ve klamidospor olusturan 94 C.albicans/C.dubliniensis izolatinin Ggl
API ID ile, yedisi ise Phoenix Yeast ID ile farkl ya da hi¢c tanimlanamamistir (Tablo 1).
Dolayisiyla morfolojik tanimlamaya gore Phoenix Yeast ID Panel %92.5, API ID 32C
%96.8 dogrulukta sonug vermis ve aradaki fark anlaml bulunmamustir (p= 0.835).

Her iki sistemle farkli sonug¢ veren 27 izolatin tanimlanmasinda, MT,, agardaki
morfolojik 6zellikleri yardimci olmus ve boylece toplam 186 (%88.1) izolat tiir diize-
yinde tanimlanmistir. Morfolojik bulgularin tanimlamaya eklenmesi, oranin %75.4'ten
%88.1'e yukselmesini saglamis; ancak bu artis istatistiksel olarak anlamh bulunmamis-
tir (p= 0.31). En az iki sistemle (iki ticari sistemle ayni veya morfoloji ile desteklenen
bir ticari sistem) dogrulanan tirlerin dagiimi Tablo I'de gériilmektedir. izolatlarin
%44.1'ini C.albicans olusturmus; izolatlarin %11.8'i ise en az iki sistemle dogrulana-
mamistir.
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Tablo I. Candida Tiirlerinin Tanimlanmasinda Iki Ticari Sistemin Karsilastinimasi

API ID 32C
C.albicans
C.tropicalis
C.parapsilosis
C.glabrata
C.kefyr
C.krusei
C.lusitaniae
Cryptococcus
neoformans
Geotrichum
capitatum
C.dublinensis
C.melibiosica
C.sake
C.apicola
C.inconspicua/
C.norvagensis
C.famata
C.utilis
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Tablo II. Her iki Ticari Sistemle veya Bir Sisteme Morfolojik Tanimlamanin Eklenmesiyle Saptanan Tiirlerin
Dadgihmi

Tiir Sayi (%)
C.albicans 93* (44.1)
C.tropicalis 21 (9.9)
C.glabrata 20 (9.5)
C.parapsilosis 18 (8.5)

C.kefyr 17 (8.1)
C.krusei 9 (4.3)
C.lusitaniae 3(1.4)
C.neoformans 4(1.9)
G.capitatum 1(0.5)
Dogrulanamayan 25(11.8)
Toplam 211 (100)

* Cimlenme borusu ve klamidospor olusturan bir izolat, Phoenix™ Yeast ID Panel ile C.dubliniensis olarak tanim-
landigindan toplam say1 94 yerine 93 olarak alinmistir.

Uretici firmalar tarafindan o6nerilen inkiibasyon siiresi sonunda, iki sistemle farkli
tanimlanan veya tanimlanamayan 52 izolat icin inklibasyon suresi uzatildiginda, APl ID
32C tanimlamalarinda bir degisiklik olmamis, Phoenix Yeast ID Panel tanimlamalarinin
ise sadece 5 (%9.6)'inde degisiklik olmustur (Tablo Ill). APl ID 32C ile C.kefyr ancak
Phoenix Yeast ID Panel ile Saccharomyces cerevisiae olarak tanimlanan 6 izolatin 3’G inku-
basyonun uzatilmasi sonucu C.kefyr'e donmiustir. Buna gore iki ticari sistem arasindaki
toplam uyum %77.7 (164/211)’ye yiikselmis, ancak bu artis orani istatistiksel olarak
anlamh bulunmamustir (p= 0.88).

Calismamizda, izolatlarin %17.5 (37/211)'i kromojenik agar, %23.7 (50/211)'si kanl
agar ve %58.8 (124/211)'i SDA besiyerlerindeki tGremeleriyle tanimlanmis; en yiiksek
oranin SDA ile alinmasina karsin besiyerleri arasindaki fark anlamh bulunmamistir (Tablo
IV). Kromojenik besiyerinde koloni renklerine gore tanimlanan 37 izolatin, API ID 32C ve
Phoenix ID Yeast Panel tanimlama sonuglari Tablo V’te verilmistir. Buna gore, C.albicans

Tablo Ill. Uzatilmis inkiibasyonun Tammilamada Olusturdugu Dedisiklikler

API ID 32C Phoenix Yeast ID Panel
48 saat 72 saat 16 saat 32 saat
C.krusei C.krusei C.apicola C.krusei
C.albicans C.albicans Tanimlamadi C.albicans
C.kefyr C.kefyr S.cereviciae C.kefyr
C.kefyr C.kefyr S.cereviciae C.kefyr
C.kefyr C.kefyr S.cereviciae C.kefyr
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Tablo IV. Candida Tiirlerinin Farkli Besiyerlerinde Tanimlanma Oranlari

Ayni tanimlanan

Besiyeri (Say1) tiir sayisi (%)
Sabouraud dekstroz agar-SDA (124) 101 (81)
Kanli agar (50) 37 (74)
Kromojenik besiyeri (37) 21 (57)
Toplam (211) 159 (75)

istatistiksel analiz: SDA/Kanli agar p= 0.799; SDA/Kromojenik agar p= 0.298; Kanli agar/Kromojenik agar p= 0.492.

Tablo V. Candida Tiirlerinin Kromojenik Besiyerindeki Koloni Rengi ve Ticari Sistemlerin Tanimlamasi

Koloni rengi (n) API ID 32C (Say1) Phoenix Years + ID Panel (Sayi)
Yesil (7) C.albicans (5) C.albicans (7)
Tanimlamadi (2)
Mavi (2) C.tropicalis (2) C.tropicalis (2)
Dizgiin-pembe (8) C.glabrata (4) C.glabrata (7)
Tanimlamadi (4) C.neoformans (1)
Beyaz-burusuk (7) C.krusei (4) C.krusei (4)
C.lusitaniae (1) C.incospicua ve
Okumadi (2) C.norvegensis (3)
Beyaz-diizgiin (13) Cesitli tarler* Cesitli tirler*

* C.kefyr, C.parapsilosis, C.lusitaniae, C.catenulat.

icin yesil, C.tropicalis icinse mavi rengin oldukca 6zgil oldugu saptanmistir. Beyaz-
burusuk koloni yapisi C.krusei icin oldukca 6zgil olmakla beraber, bu kolonilerden yapi-
lan tanimlamada, 3 sus APIID 32C tarafindan, C.krusei'ye cok benzeyen C.inconspicua/C.
norvagensis olarak tanimlanmistir. Pembe-beyaz diizgiin koloni yapisi ise cesitli turler
tarafindan olusturuldugundan tanimlamada yararl olmamistir (Tablo V).

TARTISMA

Candida tirleri ve diger maya mantarlarinin tanimlanmasinda genotipik yontemler
esas olmakla birlikte, rutin laboratuvarlarda morfoloji ve biyokimyasal temele dayanan
fenotipik tanimlama yontemleri yaygin olarak kullaniimaktadir. Giniimiizde, biyokim-
yasal analizle tanimlama yapan bircok ticari sistemin cins ve tir diizeyindeki tanim-
lama yetenekleri, kullandiklari substrat sayisi, veri tabanlari ve algoritmalarla iliskilidir.
Substratlarin kullanilmasi sonucu bulaniklik, enzimatik yikilmalari sonucu ise renk degisi-
mi gozlenmektedir. Bir kismi manuel olarak okunurken, bir kismi otomatik olarak cihaz
yardimiyla okunur ve degerlendirilir. Kolay uygulanabilirlik, hizli sonu¢ verme ve maliyet,
bu sistemlerin seciminde rol oynayan en énemli parametrelerdir'. Bu calismanin amaci,
fenotipik tanimlama yapan iki ticari sistemin kargilastinimasidir. Genotipik tanimlama
yapilmadigi icin kullanilan ticari sistemlerden herhangi biri standart kabul edilmemis ve
bu nedenle 6zgdlliik ve duyarhlik hesaplanmamugtir. Sadece iki sistemin uyumuna bakil-
mis, morfolojik bulgularin tanimlamaya etkisi degerlendirilmistir.
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API'ID 32C, deneyimimizin fazla oldugu ve uzun siiredir laboratuvarimizda kullanilan
bir sistem olup, 48 saatte sonuclanmaktadir. Veri tabani 63 farkli tiri tanimlayabilecek
sekilde programlanmistir ve bu calismada, ¢cimlenme borusu ve klamidospor pozitif izo-
latlari %97 oraninda C.albicans olarak tanimlayarak literatiirle uyumlu bulunmustur'®2°,
Phoenix Yeast ID Panelin C.albicans% tanimlama orani, APl ID 32C’den biraz disiik
(%92) olsa da aralarinda anlaml bir fark yoktur. Bu sistemin, Vitek 2 kolorimetrik YST
kart ile karsilastirildigi benzer bir calismada, C.albicans suglar icin %98 oraninda uyum-
luluk saptanmigtir'®.

APl ID 32C ile C.kefyr olarak tanimlanan ve morfolojik incelemeyle desteklenen alti
izolat, Phoenix Yeast ID Panel tarafindan S.cereviciae olarak tanimlanmistir (Tablo I). Ancak
Phoenix Yeast ID Panel ileri inkiibasyona alindiginda bunlardan tgu C.kefyr olarak degis-
migtir (Tablo III). Morfolojik uyumsuzluk oldugu zaman Phoenix Yeast ID Panelin ileri inku-
basyona alinabilmesi biiylik bir avantajdir ve yaygin kullanilan ticari sistemlerin bir kismin-
da bu 6zellik yoktur'*. Bu calismada her ne kadar inkiibasyonun uzatilmasinin sonuglara
anlamli bir etkisi olmasa da, besinci siklikta saptadigimiz C.kefyr icin énemli bir bulgudur.

Calismamizda izolatlarin %75.4'0 iki ticari sistemle ayni sonucu vermigken; uyumsuz
tanimlamalarda bir sistemin sonucu morfolojiyle desteklendigi zaman tanimlama orani,
istatistiksel olarak anlamli olmasa da %88.1'e cikmistir. Morfolojinin destekledigi API ID
32C ile yapilan bir calismada tanimlama orani %98 olarak bulunmustur'®. Bizim sapta-
digimiz oran biraz daha diisiik goriinmekle beraber, bu calismada tanimlama kanli agar,
kromojenik agar ve SDA gibi farkli besiyerlerinden yapilmistir ve besiyeri farkliliginin
sonuglar etkileyebildigi literatiirde vurgulanmaktadir?'. Her ne kadar dogru olan, tek
koloninin pasajlandiktan sonra tanimlamaya alinmasi ise de, bu durum gecikmeye yol
acmaktadir. Bu calismada besiyerleri arasindaki fark anlamli olmadigindan, 6zellikle kan
kidltur sonucu gibi hizli sonug verilmesi gerektigi zaman, primer izolasyon besiyerlerin-
den de tanimlama yapilabilecegi sonucuna ulasiimistir.

Kromojenik besiyeri olarak bu caliimada CHROMagar Candida (Becton Dickinson,
ABD) kullanilmistir. Her ne kadar sayr az olsa da (suslarin sadece 37'si bu besiyerinde
tanimlanmigtir), olusan koloni renklerinden C.albicans ve C.tropicalis tanimlamasi litera-
tiirle uyumlu olarak rahat yapilmistir?2, Ancak bu besiyerinde burusuk pembe kolonilerin
C.krusei icin tipik oldugu soylenmesine ragmen, calismamizda tg¢ sus API ID 32C tarafin-
dan C.krusei'ye cok benzeyen C.inconspicua/C.norvagensis olarak tanimlanmistir?-24, Bu
bulgu, seyrek rastlanan tirlerin de artik karsimiza ¢ikabildigini ve kromojenik besiyerinde
de olsa hatalarin olabilecegini gostermek acisindan anlamli bulunmustur.

Bu calismada, yaklasik Gg aylk bir surecte butin klinik 6rneklerden izole edilen maya
mantarlarinin tanimlanmasi yapilmistir. En sik saptanan tiir C.albicans (%44.1) olmus
ve literatiirle uyumlu olarak diger Candida ve maya tirlerine bir kayma oldugu izlen-
mistir. Pfaller ve arkadaslar®® tarafindan 6.5 yil boyunca yapilan global bir calismada,
C.albicans digi turlere kaymanin oldugu ¢ok net olarak vurgulanmis, ozellikle seyrek
rastlanan tirlerde artisin %50’ye ulastigi belirtilmistir. Bizim calismamizda ikinci siklikta
saptanan tur C.tropicalis (%9.9) olmus, onu C.glabrata (%9.5) izlemistir. En sik saptanan
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ilk bes icine C.krusei'nin degil, C.kefyr'in girmesi ve C.glabrata’'nin lgiinci sirayr almasi
onemli bir bulgu olup, nadir gorilen tirlerdeki artisin gostergesidir. Hastanemizde
yapilan bir baska calismada, yatan hastalarin kan kdltirlerinde treyen Candida turleri
arasinda C.parapsilosis ikinci sirada yer almaktadir?®. Ancak bu calismada sadece kan
kiiltiirleri degil tim o6rneklerdeki Gremeler tanimlanmistir. Orneklerin yarisinin idrar
olmasi, C.tropicalis, C.glabrata ve C.kefyr iremelerinin sikhgini aciklamaktadir; zira gast-
rointestinal sistemde kolonize olabilen bu tirler, sondali hastalarda siklikla triner sistem
enfeksiyonlarina sebep olmaktadir?’.

Sundugumuz bu calismada, diinyada ve lilkemizde yeni kullanima giren Phoenix
Yeast ID Panel sisteminin, uzun suredir kullanilan APl ID 32C ile uyumuna bakilmistir.
Phoenix Yeast ID Panel yeni oldugu icin bu sistemin incelendigi calisma sayisi azdir;
sadece bir makale ve iki kongre bildirisine ulagilmistir'®282°. Bu (i¢ calismada da sis-
tem, genotipik olarak dogrulanmis suslarla denenmis ve > %90 dogruluk ile tanimlama
yaptigi bulunmustur'®2829_ (Jlkemizde ise bu sistemin denendigi baska bir calismaya
rastlanmamistir. Calismamizda, 6nceden vurgulandigi gibi genotipik bir tanimlama
yapilamadigindan, sistemin kesin saptama oranlar verilememistir. Ancak kullanilan stan-
dart suslar her iki sistem ile dogru olarak tanimlanmustir. iki ticari sistem arasinda tespit
edilen %75.4 oranindaki uyum, distk gibi gorlinse de, hicbir ticari sistemin birbiriyle ve
klasik yontemlerle tamamen uyumlu olmasi beklenemez'3"17. Ustelik bu iki ticari sistem,
prensip olarak birbirinden oldukga farklidir. API ID 32C substratlari sadece asimilasyonla
kullanirken, Phoenix Yeast ID Panel substratlarin enzimatik yikimini da uyguladigindan
daha hizli sonu¢ vermektedir. Calismamizin verileri, Phoenix Yeast ID Panel sisteminin
API ID 32C’ye gore daha kisa surede sonuglanmasi, sik izole edilen tiirlerde uyumun ytk-
sek olmasi, sistemin ileri inkiibasyona olanak vermesi ve maliyetinin daha duisiik olmasi
gibi nedenlerle rutin laboratuvarlarda kullaniimasinin uygun olacagini gostermektedir.
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