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ABSTRACT

Helicobacter pylori strains isolated from different regions of the world or human ethnic groups exhibit some diffe-
rences at certain loci. The aim of this study was to determine allelic differences of H.pylori strains isolated from two co-
untries, Turkey and Germany. A total of 72 H.pylori isolates, of which 37 strains were from Kocaeli province of Turkey
and 35 strains from Hamburg, Germany were included in this study. H.pylori strains had been isolated from gastric bi-
opsies of the patients. Genomic DNA was extracted with phenol-chloroform-isoamyl alcohol procedure and vacA alle-
les and cagA regions were identified by polymerase chain reaction (PCR) using specific primer sets. The rates of cagA
positivity in Kocaeli and Hamburg strains were found as 75.7% (28/37) and 71.4% (25/35), respectively. VacA sl1a al-
lele was predominant both in Turkey and Germany isolates. There were five vacA mosaicisms in Hamburg strains, inc-
luding 14 for sTa/m1a (40%), nine for sTa/m2 (25.7%), eight for s2/m2 (17.1%), three for sTa/m1 (8.5%) and three
for s1b/m2 (8.5%). There were four vacA mosaicisms in Kocaeli strains, including 22 for sla/m2 (59.4%), eight for
s2/m2 (21.6%), four for sTa/m1a (10.8%), and three for sla/m1 (8.1%). In this study, Hamburg and Kocaeli strains
did not reveal significant differences regarding cagA status and vacA s1 allele. Whereas vacA sTa/m1a, cagA(+) type was
the most frequent in Hamburg strains and s1a/m2, cagA (+) type in Kocaeli strains.
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Sayin Editor,

Diinya popllasyonunun yarisindan fazlasi kronik olarak, gastrik patojen olan Helicobacter pylori ile en-
fektedir. Gelismis Ulkelerde prevalans %25 olarak belirlenirken, gelismekte olan (lkelerde %90’lara ulas-
maktadir. H.pylori, gastrit, peptik Ulser hastaligi, mide kanseri ve mukoza ile iliskili lenfoid doku lenfoma-
sinda major patojen olarak kabul edilmektedir'. H.pylori enfeksiyonunun klinik yansimasi, hem bakteriyel
hem de konada ait faktorlerle iligkili olup, bakteriye ait baslica virlilans faktorleri treaz, flajel proteinleri,
Cag patojenite adasi tarafindan kodlanan tip IV salgi sistemi, efektér CagA proteini, vakuol olusturan si-
totoksin (VacA), BabA, SabA adezinler ve digerleridir. Bu faktorleri kodlayan genlerdeki allelik farkhliklarin
da gastrik hastaliklarla iliskili oldugu bildirilmektedir’. vacA geninin, amino ucu sinyal bélgesi (s) ve orta
(middle-m) bélgesinin niikleotid dizilerine gore farkli allelik varyantlari tanimlanmistir. Genin s bélgesi
sla, s1b, s1c veya s2 allellerinden, m bdlgesi ise m1a, m2a veya m2b allellerinden birini icerir. Farkli s ve
m allelleri rekombinasyonla biraraya gelerek s1/m1, s1/m2, s2/m2 ve varligi tartismali olan s2/m1 geno-
tiplerini olusturmaktadir®>. Bu calismada, Tiirkiye (Kocaeli) ve Almanya (Hamburg)'dan izole edilen
H.pylori izolatlarinda cagA gen pozitifligi ve vacA geni allellerindeki farkliliklarin arastirilmasi planlanmis-
tr.

Calismaya, Kocaeli ilinden 37 eriskin, Hamburg’dan ise 12 ¢ocuk ve 23 eriskin hastadan izole edilen
H.pylori suslari dahil edilmistir. Bakteri DNA'lari fenol-kloroform-izoamil yontemiyle izole edilmis; cagA ge-
ni ve vacA geni allellerine ait 6zgiil primer dizileri kullanilarak?>© Perkin Elmer GenAmp 9600 cihazinda
(Roche, Almanya) 94°C’de iki dakika denatlrasyonu takiben 94°C’de bir dakika, 53°C’de bir dakika,
72°C’'de bir dakika (30 siklus) ve 72°C’de yedi dakika son uzama olacak sekilde polimeraz zincir reaksi-
yonu gerceklestirilmistir. Kocaeli izolatlarinin %75.7 (28/37)'sinde, Hamburg izolatlarinin ise %71.4
(25/35)'tinde cagA genotipi saptanmistir. Kocaeli izolatlarinda vacA s1 alleli dominant bulunmus; olgu-
larin %78.4 (29/37)'linde sla, %21.6 (8/37)'sinda ise s2 alt tipi tanimlanmistir. Buna karsin Hamburg
izolatlarinin %82.9 (29/35)’'unda vacA s1 alleli belirlenmis; suslarin %74.3 (26/35)"l s1a alt tipi, %8.6
(3/35)’s1 s1b alt tipi, %17.1 (6/35)'i ise s2 genotipinde saptanmustir. Kocaeli izolatlarinin %81.1 (30/37)'i
VacA m2 alleli, Hamburg izolatlarinin 17 (%48.3)'si m1, 18 (%51.4)'i m2 genotipindedir. VacA m1 alle-
linden 14'G m1a alt tipinde belirlenmistir. vacA geni rekombinasyonlari degerlendirildiginde; Kocaeli izo-
latlarinda s1a/m2, Hamburg izolatlarinda s1a/m1a genotipinin dominant oldugu belirlenmistir [sirasiyla;
22/37 (%59.5) ve 14/35 (%40)]. Yirmi iki s1a/m2 alleline sahip izolatin 19'u cagA geni pozitif, 14
sTa/m1a alleline sahip izolatin hepsi cagA geni pozitif olarak tespit edilmistir.

H.pylori'nin patojenite genleriyle ilgili calismalarda cagA geni ve vacA gen allellerinin, cografi bolgele-
re gore farkhlik gosterdigi bildiriimektedir. Avrupa ve Kuzey Amerika’da H.pyloriizolatlarinin %60inda ca-
gA geni pozitif olarak belirlenirken, Kore, Japonya gibi Asya Ulkelerinde H.pylori suslarinda %90’in lzerin-
de cagA geni pozitifligi bildirilmistir’. cagA pozitiflik prevalansindaki bu farkliliklarin sebebi kesin olarak
aciklanamamakla birlikte, bakterinin genetik heterojenitesi ve popdlasyon farkhlidi ile iliskilendirilmekte-
dir'®. Ulkemizde yapilan calismalarda cagA geni pozitiflik oranlarini, Saribasak ve arkadaslarn'' %78; Sa-
ribas ve arkadaslari'? %58.6; Karaman ve arkadaslar'? ise %65.5 olarak bildirmektedir. Bu calismada sap-
tanan %75.7'lik cagA geni pozitifligi, Saribasak ve arkadaslarinin verilerine uyum géstermektedir''. Ca-
lismamizda, VacA geni sla alt tipi hem Kocaeli hem de Hamburg izolatlarinda dominant olarak tanim-
lanmistir. VacA sTa/m1a, cagA (+) tipi Alman izolatlarinda daha sik goriliirken; s1a/m2, cagA (+) tipi Tirk
izolatlarinda daha sik belirlenmistir. Aydin ve arkadaslan', s1a genotipinin dominant oldugunu ve en sik
sTa/m1 (%51) genotipinin gériildigini bildirirken; Erzin ve arkadaslar’ vacA s1/m2 (%48.4) ve s1/m1
(%40.7) genotiplerinin dominant oldugunu rapor etmislerdir. Sonug olarak, H.pylori'nin patogenezinde
rol oynayan cagA ve vacA genlerinin prevalansi ile ilgili epidemiyolojik calismalar, ayni tlkede dahi farkl
sonuglar elde edilebildigini vurgulamaktadir. Bu calisma, tilkemizde H.pylori genotip dagiliminin belirlen-
mesine katki saglayacak bir veri olmasinin yaninda, farkli cografyada bulunan iki dlkenin izolatlarinda
H.pylori patojenite genlerinin prevalansi bakimindan farkhlik olmadigini da diistindiirmektedir.
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