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YABANCI YAYINLARDAN OZETLER

Giineydogu Fransa’daki Kan Dondérlerinde Hepatit C Virusunun Genotip
Dagilimi ve Molekiiler Epidemiyolojisi

Cantaloube JF, Gallian P, Attoui H, Biagini P, De Micco P, De Lamballerie X:
Genotype distribution and molecular epidemiology of hepatitis C virus in blood
donors from Southeast France. J Clin Microbiol 2005, 43 (8): 3624-3629.

* Bu calismada, Guneydogu Fransa’daki kan donérlerinde hepatit C virusunun
(HCV) 13 yillik stredeki (1991-2003) genotip dagiliminin belirlenmesi amaciyla 321
Ornekten elde edilen virus genomlarinin NS5b ve E1 bolgelerinin amplifikasyonu
ve sekans analizleri yapilmistir. En sik gértlen genotiplerin 1b (%30.2), 1a (%27.7)
ve 3a (%22.4) oldugu saptanmis ve daha az yaygin olmasina ragmen genotip
2; 5 tanesi daha 6nce hi¢ tanimlanmamis olan 11 farkl alt tipe ait suslar ile
tanimlanmistir. Genotip 1a, 1b, 3a ve 4a; her alt tip icin cok sayida izolat ve
izolatlar arasi genetik yakinlik ile tipik “epidemik” profil sergilerken, tip 2; ¢ok sayida
alt tip ve her alt tipte gok az izolat ile tipik “endemik” profil sergilemistir. Calisma
slresi boyunca, Guneydogu Fransa’daki HCV enfeksiyonunun epidemiyolojisi,
etiyolojik etkenin modifikasyonlariyla iligkili olarak kdkten degisime ugramistir.
Arastiricilar, intravendz ilag kullanimina bagl olarak yeni epidemik alt tiplerin (alt tip
1a ve 3) ortaya ciktigini, kan transflzyonu ve nozokomiyal enfeksiyonla iligkili
tiplerde (epidemik alt tip 1b ve endemik tip 2) azalma oldugunu gdzlemislerdir.
Kan donorlerinden elde edilen suslarin, ayni bélgede 2001-2002 yillari arasinda
hastanede yatan hasta grubundan elde edilen suslarla karsilastirimasi sonucu,
kan donorlerini iziemenin genotip dagilimi acisindan HCV epidemiyolojisinin gegerli
bir gostergesi oldugu ilk kez bu calisma ile ortaya konmustur.

S. YAGCI

insanlarda Avian influenza A Virusu (H7N7) Antikorlarinin Hemagliitinasyon
Onlenim Testi lle Saptanmasi

Meijer A, Bosman A, van de Kamp EE, Wilbrink B, van Beest Holle MD,
Koopmans M: Measurement of antibodies to avian influenza virus A (H7N7) in
human by hemagglutination intibition test. J Virol Methods 2005, Nov 2; [Epub
ahead of print].

* Hollanda’da 2003 yilinda yUksek patojenik avian influenza A (H7N7)
virusu ile ortaya gikan salgin sirasinda hastalanan kisilerin 89'unda enfeksiyon
RT-PCR ve kultdr ile konfirme edilmistir. Bunun Uzerine, insanlardaki subklinik
enfeksiyonlarin retrospektif olarak arastirilmasi amaciyla, at eritrositleri ve ki
hemaglitinasyon Unitesi virus kullanilarak modifiye hemaglitinasyon énlenim (HO)
testi ile antikor varligi saptanmistir. RT-PCR ve kulttrle konfirme influenza A (H7)
enfeksiyonu olan 34 hasta ile 2002 sonbaharinda bu susa karsi hazirlanan asinin
denendigi 100 kisiden alinan serum omeklerinde HO testi galisimis ve sinir titre
duzeyi >10 olarak alindiginda testin duyarliidgi %85, 6zgullugu ise %100 olarak
bulunmustur. Bu sinir degerin kullaniimasiyla, influenza A (H7) antikor pozitifligi
kiimes hayvanlariyla temasi olan 508 kisinin %49'unda ve enfekte kisilerle temas
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eden 63 kisinin %64’Unde saptanmistir. Virusla temastan sonra antiviral proflaksi
almayan kisilerde ortaya cikan gdz bulgulari ile seropozitiflik arasindaki iligki ile
virusla temastan sonra antiviral proflaksi alan kisilerde seropozitifligin dusuk
olmasi, bu yontemin sonuclarinin dogrulugunu gostermektedir. Sonuc olarak, at
eritrositlerinin kullanildigi HO testinin yilksek 6zgillik ve duyarliiga sahip oldugu
saptanmis ve bu ydntemle influenza virus A (H7N7) ile temas eden insanlarda
saptanan antikor pozitifliginin beklenilenin cok Uzerinde oldugu gortimustar.

D. US

Helicobacter pylori patogenezi ile ili§kili Dis Zar Vezikiilleri Uzerindeki
Lewis Epitoplar

Hynes SO, Keenan JI, Ferris JA, Annuk H, Moran AP: Lewis epitopes on outer
membrane vesicles of relevance to Helicobacter pylori pathogenesis. Helicobacter
2005, 10: 146-156.

* Helicobacter pylori virtlans faktorleri ve kesin patogenez mekanizmalari
henliz tam olarak anlasilamamistir. Meningokok gibi diger Gram negatif bakterilerle
ortak olarak H.pylori'nin de dis zar vezikllleri (OMV) olusturabildigi gosterilmigtir.
Buglne dek, vakuolize eden sitotoksin ve lipopolisakkarit (LPS) H.pylori OMV'lerinin
ylUzeyinde tanimlanmigtir. H.pylori’'nin LPS’i immUn sistemden kagista ve gapraz
reaksiyon veren antikorlarin dretimiyle otoimmunitenin baslatiimasinda rol
oynamaktadir. LPS’teki O polisakkaritlerinde Lewis* ve Lewis’ antijenleri bulunmasi,
daha agresif Ulseratif patolojiyle iliskilidir. Le antijenlerinin konaga sunulmasinda
OMV'lerin rolt patogenezi aciklayabilir. Bu galismada, H.pylori'nin OMV Uretimi hem
in vitro hem de in vivo olarak arastirimig, OMV’lerin ylzeyinde Le antijeni varligi
belirlenmis ve bakterinin patogenezindeki olasi rolleri degerlendirilmistir. H.pylori’de,
hem in vitro hem de in vivo olarak OMV Uretimi géralmustar. OMV’lerin ylzeyinde
Lewis antijenleri de saptanmistir. OMV yUzeyindeki antijenler, antikorlarn absorbe
edebilmektedir. Ancak, hasta serumundaki capraz reaksiyon veren antikorlarin
etkisi, OMV absorbsiyonu ile tamamen yok edilememistir. Virllans faktorlerinin
OMV'ler Uzerinde saglimasi ve veziklllerin 6zgul icerigi, gastrik mukozaya 6zgl
inflamatuvar antijenlerin sunumu nedeniyle patolojide édnemli bir rol oynayabilir.
Bu hipotez, in vivo patogenezle ilgisi acisindan arastirimaktadir.

D. GULMEZ

Salmonqlla enterica’da Yeni Kinolon Direnci Fenomeni: Nalidiksik Aside
Duyarh Izolatlarda Azalmis Florokinolon Duyarliligi

Hakanen AJ, Lindgren M, Huovinen P, Jalava J, Siitonen A, Kotilainen P:
New quinolone resistance phenomenon in Salmonella enterica: Nalidixic acid-
susceptible isolates with reduced fluoroquinolone susceptibility. J Clin Microbiol
2005, 43 5775-5778.

* Finlandiya Ulusal Halk Saghgi Enstittist 1995'ten beri Salmonella enterica
izolatlarinin kinolon duyarliliklarini taramaktadir. Azalmis florokinolon duyarlilig
orani 1995-1999 arasinda anlamli olarak artmistir. Bu izolatlarin hepsi 1995'ten
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2002'ye kadar nalidiksik aside direncli bulunmustur. Nalidiksik asit tarama
testi, 2004'te invaziv Salmonella izolatlarinin belirlenmesi icin CLSI (Clinical and
Laboratory Standards Institute, eski NCCLS) tarafindan da tavsiye edilmistir. Ancak,
Finlandiya'daki yillik Salmonella kinolon duyarlihd@i ¢alismasi sirasinda, yeni bir
kinolon direnci paterni saptanmistir. Glneydogu Asya’dan gelenlerden 2003-2004
yillarinda izole edilen 16 susta, nalidiksik aside duyarli olmalarina karsin azalmis
kinolon duyarliigr saptanmistir. Farkl serotiplere ait olan bu suslarda, dizi analizi
ile gyrA genindeki kinolon direnci belirleyen bolgedeki (QRDR) Ser 83 ve Asp
87 pozisyonlarindaki nokta mutasyonlart goértlmemistir. Bu direng paterninin tek
bir olgu olarak degil bir populasyonda gorilmus olmasi ve bir cografi bdlgeden
gelen hastalarda gértlmesi nedeniyle énemlidir. Nalidiksik asit tarama testinin
degderi, bu suslarin yayilmasi ile azalacaktir. Azalmis kinolon duyarlligl, invaziv
enfeksiyonlarda kinolonlar ile tedavinin basarisiz olmasina neden olabilmektedir.
Kinolonlar i¢in nalidiksik asit tarama testi yerine minimum inhibitér konsantrasyonun
belirlenmesi invaziv enfeksiyonlar igin daha guvenilir bir segenek olabilir.

D. GULMEZ

Rifampin, izoniazid ve Etambutol’e Direncli M.tuberculosis’in Hizh
Taranmasinda Pirosekanslama Yaklagsiminin Geligtirilmesi

Zhao JR, Bai YJ, Wang Y, Zhang QH, Luo M, Yan XJ: Development of a
pyrosequencing approach for rapid screening of rifampin, isoniazid and ethambutol-
resistant Mycobacterium tuberculosis Int J Tuberc Lung Dis 2005, 9: 328-332.

* ilaca direncli M.tuberculosis suslarinin yayiliminin engellenmesi, hizli
tanimlama yontemlerinin gelistiriimesine baglidir. Bu ¢alisma, direncli M.tuberculosis
suslarinda, rifampin (RIF), izoniazid (INH) ve etambutol (EMB)’e direncten sorumlu
oldugu bilinen mutasyonlarin, U¢ farkl gen bdlgesinde, “pryosequencing” yontemi
kullanilarak arastirnimasina dayanmaktadir. Genotiplendirme yaklasimlar, RIF icin
rpoB gen bolgesindeki 526 ve 531. kodon, INH igin katG gen bdlgesindeki 315.
kodon ve EMB i¢in embB gen bolgesindeki 306. kodon mutasyonlarinin ortaya
konmasi ile gergeklestiriimistir. Bu mutasyonlar, “hot spot* olarak nitelendirilebilecek
Uc temel ilaca karsi direncten sorumlu esas mutasyonlardir. “Pryosequencing”,
sentezleme yolu ile sekans analizi yaparak ilerleyen yeni bir genetik analiz
metodudur. Dizi bilgisini, PCR’I takiben dakikalar icinde ortaya koyabilmesi,
uygulamasi kolay bir ydbntem olmasi ve maliyetinin benzer sistemlere kiyasla daha
dustk olmasi gibi ozellikleri, sistemin avantajlaridir. Klinik mikrobiyoloji alaninda,
rutinde tdr ayrnmi ve tanimlanmasi; arastirma laboratuvarinda ise, epidemiyolojik
calismalar ve direng saptanmasi agisindan faydal olarak gortulmektedir. Bu
calismada, direngli oldugu BACTEC yontemiyle saptanmis 22 M.tuberculosis klinik
izolatinin tamami, “pryosequencing” yontemi kullanilarak arastinimis ve beklenen
bélgelerde mutasyon varligi gosterilmistir. Saptanan tum diziler, genetik analizlerin
altin standarti olarak bilinen, konvansiyonel DNA dizi analizi ile dogrulanmistir. Bu
calisma, M.tuberculosis’te ilag direncinin “pryosequencing” ile tanimlanmasina
dayali ilk calismadir. Sonuglar, bu yontem kullanilarak hizli bir bigimde elde
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edilmektedir. Direk Kklinik drneklerden de uygulama yapmak mumkandur. Direncin
erken tanimlanmasi, uygun ila¢ rejiminin secilmesi, hastanin gereksiz bir tedavi
semasinin yan etkilerinden ve bedelinden kurtulmasi agisindan ¢ok énemlidir.

P. YURDAKUL

HIV-Leishmania Koenfeksiyonu Olan Hastalarin idrarinda Leishmania
Antijenini Saptamaya Yonelik KAtex (Kala-Azar Lateks Aglutinasyon Testi)
Testinin Gelistiriimesi

Riera C, Fisa R, Lopez P, et al: Evaluation of a latex agglutination test (KAtex)
for detection of Leishmania antigen in urine of patients with HIV-Leishmania
coinfection: value in diagnosis and post-treatment follow-up. Eur J Clin Microbiol
Infect Dis 2004, 23: 899-904.

* Parazitik bir protozoon olan L.infantum’un meydana getirdigi viseral
leishmaniasis (VL), akdeniz Ulkelerinde endemiktir. Son on yilda, HIV ile enfekie
hastalarda siklikla gorilen bir enfeksiyon halini almistir. GUney Avrupa’da,
VL'li hastalarin %20-70’'inde HIV koenfeksiyonu gdzlenmektedir. Yine AIDS’li
hastalarin %2-9’unda primer veya reaktive VL gbézlenmektedir. VL'nin standart
tanisi, parazitin direk olarak gortimesi veya kemik iligi, lenf nodu, karaciger veya
dalaktan kultdr yapilmasi ile konmaktadir. Serolojik tani, basit ve invazif olmayan
bir alternatiftir, ancak Leishmania-HIV koenfeksiyonunda, serolojik testler dusuk
duyarlilik géstermektedir. Antikor Uretimi zayif olan immunokompromize hastalarda
(AIDS'liler gibi), antijen saptanmasi yontemlerinden primer tani ve tedavi takibi
acisindan fayda sagdlanmaktadir. idrarda antijen aramaya yonelik testler, birgok
paraziter hastaligin tanisinda kullanilmaktadir. Son yillarda, basta Sudan olmakla
birlikte, diger endemik bdlgelerde de yeni bir aglitinasyon testi, VL'li oldugundan
suphenilen hastalarin idrarlarinda antijen aranmasi amaciyla kullaniimaya
baslanmistir. Bu makale, HIV-Leishmania koenfeksiyonu olan hastalarda, VL
tanisinda KAtex'in kullanilmasi, gelistirimesi ve tedavi sonrasi izlem ile hastalarda
relapsin 6ngoértlmesi acgisindan sistemin yorumlanmasi hakkindadir.

P. YURDAKUL





